
平成29年10月31日 October 31, 2017 
 
 

 

 

 

 

 基盤医学特論 
 Tokuron Special Lecture 
 

 

がん細胞のエピゲノム解読とその制御 
Decoding Epigenome as a New Paradigm in Cancer Treatment 

 
名古屋大学大学院医学系研究科 

腫瘍生物学 
Division of Cancer Biology, 

Nagoya University Graduate School of Medicine 

 

近 藤 豊 教授 
Professor, Yutaka KONDO 

 
がんの進展過程では未分化な細胞の増生や、他の細胞系列への分化転換が

治療抵抗性細胞を生みだすが、その背景には、多彩なエピゲノムによるが

ん細胞の制御が考えられている。私たちの研究室では、これまでがん細胞

のエピゲノムについて解析を行ってきた。特に最近、遺伝子特異的にエピ

ゲノムを誘導する分子として長鎖非翻訳 RNA （lncRNA）に着目し、が

ん細胞の維持に関わる新たな lncRNA を同定するとともに、それを標的と

した核酸化合物の有効性を示した。今回は現在注目しているがん細胞のエ

ピゲノム機構から、将来の診断・治療に向けた応用までについて述べたい。 
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日時 2017 年 10 月 31日（火） 午後 5時から午後 6 時半 
Date October 31, 2017 (Tue), 17:00 – 18:30 

場所 鶴友会館 2 階 大会議室 
Venue Main Conference Room, 2nd Floor of Kakuyu Kaikan 

言語 発表：日本語 パワーポイント：英語 
Language Talk：Japanese, PowerPoint：English 

主催 プレミアムレクチャー実行委員会 
Organizer Premium Lecture Steering Committee 
 

★講演終了後、１階レストランにて情報交換会（軽食、飲み物）開催！！ 


